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obtenues par action de la métalloendopeptidase Lys-N
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Bien gque 'usage de la métalloendopeptidase LysN, issue
d'un champignon Japonals Grifola Frondosa(l) n'est
pas encore trés répandu dans les procédures d'analyse
protéomique, elie 3 été utilisée avec succés, enalternative
ou en complément de la trypsine, dans guelgues travaux
récents.(2-4) Afin d'étudier le comportement par
spectrométrie de masse en tandem de tels peptides
protéolytiques qui possédent tous une lysine en position
N-terminale, 15 peptides de composition et de longueur
variées mimant cette digestion enzymatique ont été
préparés et analysés en spectrométrie de masse sur
des appareillages de type ESI-QqTof et MALDI-Tof/Tof,
Les caractéristiques de fragmentation de ces peptides
ol la position N-terminale est loujours occupée par
une lysine sent discutées selon les technigues de MS/
MS mises en ceuvre a savoir dissociations induites par
collision (CID) ou par laser (LID), Une comparaison des
résultats obtenus en MS/MS, corrélés au recouvrement
de séquence et donc aux performances de séquengags,
permet de situer cette enzyme par rapport a la trypsine.
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