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Développement du couplage
capillaire(CE) avec

d'ionisation laser assistée par matrice(MALDI). Application

protéomique

«Off

line» de [I'électrophorése

la spectrométrie de masse(MS) a source
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Lidentification et la caractérisation de protéines
apparait comme un des défis les plus importants posé
aux sciences analytiques ces derniéres années. En effet,
les protéines et les peptides jouent un réle primordial
dans les voies de régulation biologigues, ce qui
implique le développement de technigues analytigues
de plus en plus puissantes et sensibles pour répondre
a4 cette demande constante de caractérisation et
d'identification.

La grande variété de méthodes compatibles avec
la CE {(électrophorése capillaire de zone (CZE),
électrochromatographie en phase micellaire (MEKC),
isotachophorése  (ITP), focalisation isoélectrique
capitiaire (CIEF)), le gain en temps d'analyse, la faible
quantité d'échantillon mise en jeu et 'augmentation de
I'efficacité font de la CE une excellente alternative aux
techniques chromatographiques classigues. Le couplage
de la CE avec la M5, qui permet de bénéficier a la fois de
I'efficacité de |a CE, et de la sélectivité et de la sensibilité
de la M5, est une technigue de choix pour lidentification
et la caractérisation de biomolécules (petites molécules,
protéines intactes, acides aminés) [11. Pour des raisons
d’interface, la grande majorité des couplages CE-MS
sont des couplages « On line » réalisés avec une source
électrospray (ESI).

La source MALDI est une source dionisation
couramment utilisée dans le domaine de |a protéomigue
[2]. Cependant, la source MALDI n'est pas compatible
avec uncouplage « On line » aux technigues séparatives
chromatographiques et électrocinétiques. De pilus,
l'utilisation de fa source MALD| non couplée, ne permet
pas d'obtenir l'information compléte sur I'étude de
mélange peptidique complexe.

Par conséquent, le développement d'un couplage
CE-MALDI « Off line » avec collecteur de fraction a
&té entrepris dans notre laboratoire. Le couplage CE-
MALDI « Off line », compatible avec une source MALDI,
consiste a introduire une étape de collection de fraction
en sortie de CE afin d'augmenter le nombre de dépdts
sur plague MALDI et ainsi obtenir une information
compléte de I'échantillon, Ce couplage a été développé
sur une digestion peptidique d'albumine bovine (BSA),
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sélectionnée comme protéine modéle.
La finalité de notre étude a été de voir la complémentarité
du couplage CE-MALDI avec les couplages classiguement
utilisés en protéomique (NanoLC-M3),
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